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Bonn, 23. Juli 2026

Zertifikat

Wir bestatigen lhnen hiermit, dass Sie am Ringversuch fir klinisch-chemische Analyte im Urin
teilgenommen haben.

Dieses Zertifikat ist gemaR aktueller Version der RiliBAK giiltig bis einschlieRlich Januar 2027.
Sie haben die Anforderungen des Ringversuches fir folgende MessgroRen erfullt:

Kreatinin (1) Gesamtprotein (4) a1-Mikroglobulin (2)
Albumin (2) IgG (2) pH-ST (2)
EiweiR-ST (2) Glucose-ST (2) Hamoglobin-ST (2)
Leukozyten-ST (2) Keton-ST (2) Nitrit-ST (2)
Bilirubin-ST 2) spez. Gew.-ST (2) Urobilinog.-ST (1)
L/\/L/ B e (\‘ 3 WL -1 / . M W
Prof. Dr. Dr. K. P. Kohse Dr. Anja Kessler Dr. Marika Enders
Ringversuchsleitung Leitung Referenzinstitut EQAS-Board

Die hinter jedem Analyten angegebene Ziffer kennzeichnet die angewendete Analysenmethode.
Die Zuordnung der Ziffer zur jeweiligen Methode ist der Gesamtauswertung zu entnehmen.

Dieses Zertifikat ist in Verbindung mit dem Abschlussbericht vom 13.07.26 giltig.
Dieser steht im RfB-Online System zum Download zur Verfiigung.

Stiftung fir Pathobiochemie und Molekulare Diagnostik, Referenzinstitut fiir Bioanalytik. - Friesdorfer Str. 153 - D-53175 Bonn
Tel. 0228 / 926895 - 0 - Web: www.rfb.bio - E-Mail: info@spmd-rfb.de
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(( pAKKS

Deutsche
Akkreditierungsstelle
D-EP-15117-01-00

Bonn, 23. Juli 2026

Wir bestatigen lhnen hiermit, dass Sie am Ringversuch fur klinisch-chemische Analyte im Urin

teilgenommen haben.

Die von lhnen bestimmten Messgréen sind nachfolgend aufgefihrt:

Kreatinin 1) Gesamtprotein
Albumin (2) IgG

pH-ST (2) EiweiR-ST
Hamoglobin-ST (2) Leukozyten-ST
Nitrit-ST (2) Bilirubin-ST
Urobilinog.-ST 1) Diagn.-Graph A

(4)
(2)
(2)
(2)
(2)
(1)

a1-Mikroglobulin (2)
Proteinurie (1)
Glucose-ST (2)
Keton-ST (2)
spez. Gew.-ST (2)
Diagn.-Graph B (1)

COSEEI S /f@%;‘ M. Tadoe—

Prof. Dr. Dr. K. P. Kohse Dr. Anja Kessler
Ringversuchsleitung Leitung Referenzinstitut

Dr. Marika Enders

EQAS-Board

Die hinter jedem Analyten angegebene Ziffer kennzeichnet die angewendete Analysenmethode.
Die Zuordnung der Ziffer zur jeweiligen Methode ist der Gesamtauswertung zu enthehmen.

Stiftung fiir Pathobiochemie und Molekulare Diagnostik, Referenzinstitut fiir Bioanalytik. - Friesdorfer Str. 153 - D-53175 Bonn

Tel. 0228 / 926895 - 0 - Web: www.rfb.bio - E-Mail: inffo@spmd-rfb.de
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Ein Zertifikat wird nur dann fiir eine Messgrosse ausgestellt, wenn die Grundlagen fiir die Bewertung der Richtigkeit
durch die Richtlinie der Bundesarztekammer gegeben ist bzw. wenn eine Bewertung in Analogie zu dieser Richtlinie
(s. Hinweise zur Auswertung) moglich ist, und wenn beide Ergebnisse innerhalb der vorgegebenen Grenzen liegen.
(Kennzeichnung unter B: +)

Teilnahmebescheinigung

In der Teilnahmebescheinigung sind alle Messgrdssen aufgefiihrt, welche die Liste auf dieser Seite enthalt.
Wenn alle untersuchten Messgréssen im Zertifikat aufgefiihrt sind, entfallt der Ausdruck einer Teilnahmebescheinigung.

Zeichenerklarung: B=Bewertung, M=Methoden-Nr., E=lhr Ergebnis, D=Abweichung (E-ZW)
Dmax=Betrag der maximal zulassigen Messabweichung, z. T. vorgegeben durch die
Anlage 1 der jeweils giiltigen Richtlinie der BAK.
ZW=Zielwert, ggf. Referenzmethodenwert o. Sollwert, UG | OG = untere bzw. obere Grenze

Bewertung: + = erflillt (Quotient | D/Dmax | <= 1.0 )

- = nicht erfiillt (Quotient | D/Dmax | > 1.0
+ = Bewertung entféllt aus analytischen
oder technischen Griinden

B(M E D/Dmax ZW UG oG
Kreatinin| +| 1|A 105 0.13 102 80.5 124
[mg/dl] B 109 0.36 101 79.7 123
Gesamtprotein| +| 4|A 155 -0.10 159 120 198
[mg/dI] B 4.00 0.1 3.20 0 10.0
a1-Mikroglobulin| +| 2|A  0.500 0 0.500 0| 0.940
[mg/dI] B 0.400 -0.20 0.500 0| 0.940
Albumin| + | 2[A 98.8 -0.22 105 77.4 132
[mg/dl] B 0.300 0 0.300 0 2.00
IgG| +| 2|A 35.8 0.08 34.9 24.4 454
[mg/dl] B 0.400 0 0.400 0 1.00
Proteinurie| -| 1|A Ch.12 Ch. 16,
[ohne] B Ch. 11 Ch. 11,
pH-ST| +| 2|A 7,5 75 6,5 8
[ohne] B 8 75 7 8
EiweiR-ST| +| 2[A Ch.4 Ch. 4 Ch. 4 Ch. 4
[ohne] B Ch.1 Ch.1 Ch. 1 Ch. 1
Glucose-ST| +| 2|/A Ch.1 Ch. 1 Ch. 1 Ch. 1
[ohne] B Ch.1 Ch.1| Ch.1| Ch.1
Hamoglobin-ST| +| 2|A Ch.4 Ch. 4 Ch. 4 Ch. 4
[ohne] B Ch.1 Ch.1 Ch. 1 Ch. 1
Leukozyten-ST| +| 2[|A Ch.1 Ch. 1 Ch. 1 Ch. 1
[ohne] B Ch.3 Ch. 4 Ch. 3 Ch. 4
Keton-ST| +| 2|/A Ch.1 Ch.1 Ch. 1 Ch. 1
[ohne] B Ch.1 Ch.1 Ch. 1 Ch. 1
Nitrit-ST| +| 2[A neg neg neg neg
[ohne] B neg neg neg neg
Bilirubin-ST| +| 2|A  Ch.1 Ch.1 Ch. 1 Ch. 1
[ohne] B Ch.1 Ch.1 Ch. 1 Ch. 1
spez. Gew.-ST| +| 2|A 1.010 0 1.010 1.000 1.020
[g/ml] B 1.013 0.30 1.010 1.000 1.020
Urobilinog.-ST| +| 1|A Ch.1 Ch. 1 Ch. 1 Ch. 1
[ohne] B Ch.1 Ch.1| Ch.1| Ch.1
Diagn.-Graph A £| 1|A 941
[mg/g Krea] B 4.76
Diagn.-Graph B| +| 1|A 2.75
[mg/g Krea] B 3.67
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et Kreatinin [ Probe A (RMW = 102 mg/dI) ]
Methode Alle Methoden M Kit N Min 16P 50.P 84.P Max 50 100 150
~ Alle 727 0.094  96.0 101 106 95649 +
Erfolgsquote 98,7 % Ausreisser 8 14 61 883 940 964 993 106 t
® 9 B 1 30 286 0508 983 103 107 114 €0
1 38 45 570 944 987 103 107 +
1 43 36 0560 900 940 978 105 +
1126 7 966 100 m 1
1328 12 935 967 999 103 110 +
| 150 2 4 27 0094 937 969 990 101 1
2 30 171 910 980 101 106 95649 i+
2 38 15 901 9.2 102 106 107 +
2 43 30 953 990 101 104 104 ]
2 126 3 103 104 104 1
2 328 4 100 102 103 |
4 30 10 993 995 105 125 179 +—
° 4 38 5 930 96.0 99.9 |
[ Probe B (RMW = 101 mg/dl) ]
F 100
4 . M Kit N Min 16.P 50.P 84.P Max 50 100 150
o
© le® Alle 727 0.095 957 999 105 95185 +
1 4 61 910 936 965 994 109 +
1 30 286 0823 977 102 106 1003 +0
1 38 45 520 945 980 101 103 +
1 43 36 0900 900 945 981 101 +
1 126 7 955 99.2 10 1
1328 12 943 963 994 102 1M 1
° | 50 2 4 27 0095 925 957 989 102 +
2 30 171 920 972 100 105 95185 +
2 38 15 899 944 101 104 109 -+
2 43 30 914 984 101 103 104 1
2 126 3 103 106 10 |
O : : : 2 328 4 980 101 103 |
4 30 10 983 988 105 126 178 -+—
A 50 100 150 mg/dl 4 38 5 950 96.3 98.4 1
I Die Abweichung Ihrer Ergebnisse vom Median des A 22%
Teilnehmerzahl 727 zugehdrigen Unterkollektives (Kit) betragt: B 73%
Probe/Einheit A mg/dl B Andere Kits gAnzahI :
Mittelwert 101 100 1-99(2), 1-108(2), 1-12321), 2-07(1), 2-12(2), 2-13(1), 2-99(1), 3-166(2), 4-37(1), 4-43(1), 4-129(1),
Standardabweichung 5.12 4.96
Variationskoeffizient 5.08 4.96
Analyt  Gesamtprotein [L_Probe A (mgran ]
Methode  Alle Methoden M Kit N Min 16.P 50.P 84P Max 100 150 200 250
’ Alle 618 0310 157 161 194 196400 —
Erfolgsquote 96,2 % Ausreisser 13 14 11 18 194 199 204 219 t
® o 9 B 1 30 46 190 156 159 163 1550 1
2 30 3 157 158 160 |
o 4 4 58 0310 190 197 202 196400 +
o 4 30 329 400 156 159 162 270 a
5 4 11 18 187 198 199 200 -
L 20 5 30 22 160 155 159 162 164 1
5 38 47 183 188 194 206 295 +
5 43 62 470 180 184 188 198 t
5126 4 192 21 215 |
5328 14 170 180 189 194 207 +
°
K [ Probe B [mg/di] ]
M Kit N Min 16.P 50.P 84P Max 0 10 20
Alle 618 0 240 400 660 6800 -+
= 1 4 11 124 636 680 681 6.90 1
1 30 46 188 205 3.07 4.00 154 +
° 2 30 3 238 2.67 3.39 |
4 4 58 0100 260 680 6.80 6800 —
© 4 30 329 0 224 320 4.00 162 0
e 5 4 11 200 200 680 682 7.00 —
5 30 22 0200 187 300 400 229 +
5 38 47 200 300 365 421 33.0 t
5 43 62 600 600 620 770 122 F
5126 4 230 2.55 3.00 |
5328 14 433 505 660 758 851 -+
Die Abweichung Ihrer Ergebnisse vom Median des A 25%
zugehérigen Unterkollektives (Kit) betragt: B 2'5 %
" " " " " Andere Kits 5Anzah|3:
50 100 150 200 250 mg/dl 1-126(1), 3-30(2), 4-43(1), 5-12(1), 5-13(1), 5-53(1), 5-108(1), 5-128(1), 8-166(2),
A
Teilnehmerzahl 618
Probe/Einheit A mg/dl| B
Mittelwert 170 4.05
Standardabweichung 17.9 2.09
Variationskoeffizient 10.5 51.5
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Anayt  al-Mikroglobulin [_Probe A (mg/ay ]
Methode Alle Methoden M Kit N Min 16.P 50.P 84.P Max 0 05 1 15 2 25
)y - Alle 168 0290 0375 0500 122 149 +—
Erfolgsquote 100,0 % Ausreisser 0 13 6 107 1.16 1.35 I
B 1 28 68 0366 0914 115 134 149 —+
1 43 3 1.08 1.31 1.4 |
2 30 69 029 0334 0500 0500 0.600 -0
2 140 17 0400 0430 0440 0447 0.500 1
2 156 4 0.347 0.448 0.549 |
r 1,50
[ Probe B [mg/dI] )
M Kit N Min 16.P 50.P 84P Max 0 05 1 1,5
L 100 Alle 168 0 0.132 0.500 0.551 0.800 —t
’ 1 13 6 0.400 0.400 0.400 |
1 28 68 0023 0549 0551 0561 0.800 1
1 43 3 0.550 0.550 0.550 1
2 30 69 0 0015 0500 0500 0.600 —0
L 0.50 2 140 17 0400 0430 0440 0447 0.500 1
’ 2 156 4 0129 0.129 0.500 |
Die Abweichung lhrer Ergebnisse vom Median des A 0%
zugehdrigen Unterkollektives (Kit) betragt: B -20%
0,00 Andere Kits (Anzahl):
1-140(1),
r -0,50
-0,50 0,00 0,50 1,00 1,50 2,00 2,50 mg/dl
Teilnehmerzahl 168
Probe/Einheit A mg/dl B
Mittelwert 0.749 0.432
Standardabweichung 0.372 0.190
Variationskoeffizient 49.7 43.9
eyt Albumin [ Probe A [mg/dI] )
Methode Alle Methoden M Kit N Min 16.P 50.P 84.P Max 50 100 150 200
- Alle 526 0300 953 106 16 1166 -+
Erfolgsquote 95,2 % Ausreisser 9 133 13 "7 124 1
6} 6} 9 B 1 28 27 108 11 122 129 191 -+
1 30 6 885 108 13 |
1 43 5 892 92.2 124 |
2 4 53 0500 12 15 19 1097 1
2 30 315 0300 99.0 105 109 144 OF
2 38 37 106 842 114 120 126 —+
° L 30 2 43 44 201 872 899 935 139 ]
’ 2 140 7 108 18 19 |
2 328 5 191 86.9 127 |
° 3 3 1 794 999 106 19 179 4+
° 6 44 3 842 107 14 |
° 20 [ Probe B [mg/dI] )
° M Kit N Min 16.P 50.P 84.P Max 0 1 2 3
° Alle 526 0 0.001 0.300 0.500 139 -+
ome 113 3 0200 0.200 0.500 1
1 28 27 0218 0220 0.221 1.1 2.00 —
. 1 30 6 0 0.030 0.300 1
1 43 5 0.300 0.300 1.09 |
2 4 53 0020 0500 0.500 0.500 130 |
2 30 315 0 0 0300 0.300 102 =0
2 38 37 0 0.040 0.100 0.700 1.61 —
= 2 43 44 0030 0.300 0.300 0.300 1.30 |
2 140 7 104 1.04 1.04 |
2 328 5 0.340 0.550 19.5 |
3 3 M 0 0 0.040 0316 0.500 o
6 44 3 0.250 0.306 1.50 |
Die Abweichung lhrer Ergebnisse vom Median des A -55%
T T j T zugehdrigen Unterkollektives (Kit) betragt: B '0 %
50 100 150 200 mg/dl
A Andere Kits gAnzahI):
1-04(1), 1-140(1), 2-12(1), 2-126(1), 2-156(2), 2-166(1), 4-30(1), 6-30(2),
Teilnehmerzahl 526
Probe/Einheit A mg/dl B
Mittelwert 106 0.293
Standardabweichung 13.3 0.326
Variationskoeffizient 12.6 111
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Analyt  IgG [ Probe A [mg/dI] ]
Methode Alle Methoden M Kit N Min 16P 50.P 84.P Max 20 40 60
~ Alle 162 0359 337 358 374 489 +
Erfolgsquote 96,9 % Ausreisser 3 118 5 307 312 342 1
= =T B 1 28 72 0359 351 365 385 469 ¥
1 30 4 297 35.1 35.9 1
1 43 2 343 354 36.5 |
1 140 2 337 36.3 39.0 1
2 30 59 0400 335 349 366 489 D
r200 2 140 16 282 302 341 384 385 -+
[ Probe B [mg/di] ]
r 1,50 M Kit N Min 16.P 50.P 84P Max o 05 1 15 2
Alle 162 0 0261 0370 0700 35.1
1 13 5 0.300 0.300 0.300 |
F 1,00 1 28 72 0198 0.355 0370 0400 5.00 |
1 30 4 0.010 0.140 0.790 |
8 1 43 2 0.350 0.375 0.400 |
e 1140 2 0079 0440 0.800 1
| 050 2 30 59 0 0.042 0400 0400 35.1 —0
’ 2 140 16 0.790 0.790 0.792 0.806 0.874 |
° e
® . L Die Abweichung Ihrer Ergebnisse vom Median des A 25%
° zugehdrigen Unterkollektives (Kit) betragt: B 0%
r 0,00 ]
Andere Kits (Anzahl):
1-328(1), 2-156(1),
r -0,50
0 20 40 60 mg/dl
A
Teilnehmerzahl 162
Probe/Einheit A mg/dl| B
Mittelwert 35.5 0.390
Standardabweichung 3.85 0.201
Variationskoeffizient 10.8 51.4
Analyt Proteinurie . ..
Methode  Alle Methoden - Auswertung der Beurteilungsschlissel -
Probe A Probe B
- normale Proteinausscheidung O] 114 normale Proteinausscheidung
hd 16 glom. Proteinurie (a1-Mikroglobulin <14mg/g Krea.!) - glom. Proteinurie (a1-Mikroglobulin <14mg/g Krea.!)
7 glomerulaere Proteinurie und tubulaere Proteinurie 1 glomerulaere Proteinurie und tubulaere Proteinurie
- tub. Proteinurie (z.B. bei tubulo-interst. Nephropathie) - tub. Proteinurie (z.B. bei tubulo-interst. Nephropathie)
- praerenale Proteinurie (z. B. Bence-Jones Proteinurie) - praerenale Proteinurie (z. B. Bence-Jones Proteinurie)
O 97 postrenale Proteinurie (z. B. bei postrenaler Blutung) 2 postrenale Proteinurie (z. B. bei postrenaler Blutung)
1 andere Konstellationen 3 andere Konstellationen

Teilnehmerzahl 118 [Erfolgsquote 77 %]
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Analyt  pH-ST Analyt  EiweiB-ST
Methode  Alle Methoden Methode  Alle Methoden
Probe A Probe 2 2 2 2 1 Methode
obe A 30 145 40 146 30 andere alle
1 1 pHWert5 1 2 1 1 - 2 7 negativ
) 1 pHWert55 1 - - - 1 2 4 schw./grenzw. pos.
- 4 pHWert6
O 3O 15  pH Wert 6,5 6 5 5 1 1 6 24 positiv
O| 25|0O| 264 pHWert7 213 158 111 24 31 121 658 stark positiv
O| 18|®| 251 pHWert7,5
O 11 |O| 110 pHWerts
- - pHWert 8,5
- - pHWert9
Probe 2 2 2 2 1 Methode
Probe B B 30 145 40 146 30 andere alle Kit
1 - pHWertb 216 160 115 25 31 130 677 negativ
- - pHW
pH Wert 5.5 - 2 - - 1 0 3 schw./grenzw. pos.
- - pHWert6
1 5 pHWert6,5 3 1 - - 1 0 5 positiv
O| 11|O| 101 pHWert7 1 2 1 1 - 0 5 stark positiv
Q| 16 |O| 268 pHWert7,5
Q| 27 |®| 257 pHWerts
2 11 pH Wert 8,5
- 3 pHWert9
visuell optisch-automatisiert
Teilnehmerzahl 704 Teilnehmerzahl 693
Analyt Glucose-ST Analyt Hamoglobin-ST
Methode  Alle Methoden Methode  Alle Methoden
Probe 2 2 2 2 1 Methode Probe 2 2 2 2 1 Methode
A 30 145 40 146 30 andere alle G A 30 145 40 146 30 andere alle
219 165 116 26 33 131 690 <50 mg/dl 1 4 1 2 1 0 9 negativ
- - - - - 0 0 50-99 mgfdl 1 2 2 - - 3 8 5-12 Erysful
- - - - - 0 0 100-299 mgfdl 2 5 4 2 1 5 19  13-50Erysiul
- - - - - 0 0 300- 999 mg/dl 215 154 108 23 35 123 658 > 50 Erys/ul
B} . - - - 0 0 >=1000 mg/dl
Probe 2 2 2 2 1 Methode Probe 2 2 2 2 1 Methode
A 145 40 146 30 andere alle R 30 145 40 146 30 3andere alle G
219 165 116 26 33 131 690 <50 mgfdl 217 161 111 23 33 124 669 negativ
- - - - - 0 0 50-99 mgydl 1 1 3 2 3 717 5-12 Erys/ul
- - - - - 0 0 100-299 mgydl 1 - - - - 1 13 - 50 Erysful
- - - - - 0 0 300-999 mg/dl - 3 1 1 1 6 > 50 Erys/ul
- - - - - 0 0 >=1000 mg/d|
Teilnehmerzahl 690 Teilnehmerzahl 694
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Analyt  Leukozyten-ST Analyt  Keton-ST
Methode  Alle Methoden Methode  Alle Methoden
Probe 2 2 2 2 1 Methode Probe 2 2 2 2 1 Methode
A 30 145 40 146 30 andere alle i A 30 145 40 146 30 andere alle i
217 160 114 25 36 127 679 negativ 220 165 115 25 31 127 683 negativ/Spur
1 1 1 - - 3 6 5-50 /ul 1 - - - - 0 1 5 - 49 mg/di
- 4 1 - - 0 5 51 - 250 /ul - - - - - 0 0 >=50 mgdl
1 - - 1 - 1 3 > 250 ul
Probe 2 2 2 2 1 Methode Probe 2 2 2 2 1 Methode
R 30 145 40 146 30 andere alle e 5 30 145 40 146 30 andere alle i
- 4 2 1 - 1 8 negativ 221 165 115 25 31 126 683 negativ/Spur
114 12 - 4 3 34 5-50 ful - - - - - 1 1 5- 49 mg/di
@ 25 133 9 3 20 50 330 51 - 250 /ul - - - - - 0 0 >=50 mg/dl
Ol 193 14 3 22 12 77 321 > 250 ul
Teilnehmerzahl 693 Teilnehmerzahl 684
Analyt Nitrit-ST Analyt Bilirubin-ST
Methode  Alle Methoden Methode  Alle Methoden
Probe 2 2 2 2 1 Methode Probe 2 2 2 2 1 Methode
A 30 145 40 146 30 andere alle G A 30 145 40 146 30 andere alle i
218 165 115 26 33 126 683 negativ 218 165 110 26 31 128 678  negativ/schwach
2 - - - - 0 2 positiv - - - - - 0 0 mittel
1 - - - - 0 1 stark
Probe 2 2 2 2 1 Methode Probe 2 2 2 2 1 Methode
R 30 145 40 146 30 andere alle e R 30 145 40 146 30 andere alle i
220 165 115 26 33 126 685 negativ 219 164 110 26 31 127 677  negativischwach
- - - - - 0 0 positiv - - - - - 0 0 mittel
- - - - - 0 0 stark
Teilnehmerzahl 685 Teilnehmerzahl 679
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Analyt  spez. Gew.-ST [L_Probe A [gimi ]
Methode  Alle Methoden M Kit N Mn 16P 50P 84P Max 099 1 101 102 103
Alle 662 0.001 1.01 1.01 1.02 1015 4+
Erfolgsquote 97,2 % Ausreisser 10 130 15 101 101 101 101 1005 -+
5 B 1 99 9 0.001 0.605 1.01 1.02 102 ————————f
1 145 6 1.01 1.01 1.01 |
1,04 2 13 17 101 1.01 1.01 1.01 1.02 +
2 30 215 0.001 1.01 1.01 1.01 1.02 —
2 33 10 101 1.01 1.01 1.02 1.02 +—
2 3% 11 101 101 1.01 816 1009 —
103 2 40 13 101 1.01 1.02 1.02 1015 —4—
’ 2 43 11 101 101 1.01 1.01 1.01 0
2 64 7 1.01 1.01 1.02 |
2 99 20 1.01 1.01 1.01 1.02 1.02 +—
2 127 11 101 1.01 1.01 1.02 1.02 —+—
r 1,02 2 145 162 0.001 1.01 1.01 1.01 1010 1
2 146 28 101 1.01 1.01 1.01 1.01 1

g [ Probe B [g/mI]

—J

e o F 1,01
M Kit N Min 16.P 50.P 84.P Max 09 1 1,01 1,02 1,03
Alle 662 0.001 1.01 1.01 1.02 101 [ o
o l 1.00 1.3 15 100 101 101 101 1000 —+
’ 199 9 0001 0606 1.01 102 1.02 ——
1145 6 1.01 1.01 1.01 |
2 13 17 100 101 1.01 1.01 1.02 1
2 30 215 0001 101 101 1.02 1.03 -
F099 2 33 10 101 1.01 1.01 1.02  1.02 +
2 3% 1 101 101 101 818 10M -+
2 40 113 101 101 1.01 1.02 1010 |
2 43 11 101 101 101 101 1.01 X
loogg 2 64 7 101 1.01 1.02 1
’ 2 99 20 101 101 101 102 1.03 -
] 2127 11 101 101 1.01 1.01 1.01 —
‘ ‘ ‘ ‘ ‘ ‘ ‘ 2 145 162 0.001 101 1.01  1.01 1010 I
098 099 1,00 1,01 1,02 1,03 1,04 gml 5 146 28 100 101 101 101 101 I
Die Abweichung lhrer Ergebnisse vom Median des A 0%
Teilnehmerzahl 662 zugehdrigen Unterkollektives (Kit) betragt: B 00%
Probe/Einheit A g/mi B Andere Kits (Anzahl):
Mittelwert 1.01 1.01 1-12(1), 1-34(1), 1-40(5), 1-127(4), 2-12(2), 2-17(1), 2-25(5), 2-34(1), 2-48(1), 2-140(1), 2-164(5),
Standardabweichung 0.003 0.003
Variationskoeffizient 0.375 0.299
Anayt  Urobilinog.-ST Analyt  Diagn.-Graph A
Methode  Alle Methoden Methode
Przbe 3§ 14§ 4§ 142 3(1) andere alle mi(:thode a1-Mikroglobulin mg/g Krea
[ | I I 10k
216 163 108 26 30 127 670 normal
1 = primare Glomerulopathie
1 - 1 - - 1 3 24 mg/dl 2 = sekundare Glomerulo-/Nephropathie
- - - - - 0 0 >4 mg/dl 3 = tubulo-interstitielle Nephropathie
1000
p
3 /
‘/ / 100
Probe 2 2 2 2 1 Methode
5 30 145 40 146 30 andere alle G 5
217 163 108 26 30 127 671 normal o 1
- - - - 1 2 24 mg/di . 10
. 0 0 > 4 mg/dl °
10 100 1000 10k 100k
Albumin mg/g Krea
Teilnehmerzahl 149
Abszisse/Ordinate Albumin mg/g Krea al-Mikrogl.
Median 1029 5.05
Teilnehmerzahl 673




Analyt Diagn.-Graph B
Methode
a1-Mikroglobulin mg/g Krea
[ | I I 10k
1 = primare Glomerulopathie
2 = sekundare Glomerulo-/Nephropathie b
3 = tubulo-interstitielle Nephropathie
1000
3 /’
4// 100
2
1
° 10
°
oLy -
®
°
(] [ ]
10 100 1000 10k 100k
Albumin mg/g Krea
Teilnehmerzahl 149
Abszisse/Ordinate Albumin mg/g Krea al-Mikrogl.
Median 2.98 5.00
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