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Wir bestatigen lhnen hiermit, dass Sie am Ringversuch fir klinisch-chemische Analyte im Urin

teilgenommen haben.

Dieses Zertifikat ist gemaR aktueller Version der RiliBAK giiltig bis einschlieRlich Juli 2026.
Sie haben die Anforderungen des Ringversuches fir folgende MessgroRen erfullt:

Kreatinin (1) Gesamtprotein
Albumin (2) IgG

pH-ST (2) EiweiR-ST
Hamoglobin-ST (2) Leukozyten-ST
Nitrit-ST (2) Bilirubin-ST
Urobilinog.-ST (1)

(4)
(2)
(2)
(2)
(2)

a1-Mikroglobulin (2)
Proteinurie (1)
Glucose-ST (2)
Keton-ST (2)
spez. Gew.-ST (2)

e o /%@%ix M. Cadoe—

Prof. Dr. Dr. K. P. Kohse Dr. Anja Kessler
Ringversuchsleitung Leitung Referenzinstitut

Dr. Marika Enders
EQAS-Board

Die hinter jedem Analyten angegebene Ziffer kennzeichnet die angewendete Analysenmethode.
Die Zuordnung der Ziffer zur jeweiligen Methode ist der Gesamtauswertung zu entnehmen.

Dieses Zertifikat ist in Verbindung mit dem Abschlussbericht vom 24.02.26 giiltig.
Dieser steht im RfB-Online System zum Download zur Verfiigung.

Stiftung fir Pathobiochemie und Molekulare Diagnostik, Referenzinstitut fiir Bioanalytik. - Friesdorfer Str. 153 - D-53175 Bonn

Tel. 0228 / 926895 - 0 - Web: www.rfb.bio - E-Mail: info@spmd-rfb.de
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Teilnahmebescheinigung

Wir bestatigen lhnen hiermit, dass Sie am Ringversuch fur klinisch-chemische Analyte im Urin
teilgenommen haben.
Die von lhnen bestimmten Messgréen sind nachfolgend aufgefihrt:

Kreatinin 1) Gesamtprotein (4) a1-Mikroglobulin (2)
Albumin (2) IgG (2) Proteinurie (1)
pH-ST (2) EiweiR-ST (2) Glucose-ST (2)
Hamoglobin-ST (2) Leukozyten-ST (2) Keton-ST (2)
Nitrit-ST (2) Bilirubin-ST (2) spez. Gew.-ST (2)
Urobilinog.-ST 1) Diagn.-Graph A (1) Diagn.-Graph B (1)

COSEEI S /M@,%N M. Tadoe—

Prof. Dr. Dr. K. P. Kohse Dr. Anja Kessler Dr. Marika Enders
Ringversuchsleitung Leitung Referenzinstitut EQAS-Board

Die hinter jedem Analyten angegebene Ziffer kennzeichnet die angewendete Analysenmethode.
Die Zuordnung der Ziffer zur jeweiligen Methode ist der Gesamtauswertung zu enthehmen.

Stiftung fiir Pathobiochemie und Molekulare Diagnostik, Referenzinstitut fiir Bioanalytik. - Friesdorfer Str. 153 - D-53175 Bonn
Tel. 0228 / 926895 - 0 - Web: www.rfb.bio - E-Mail: inffo@spmd-rfb.de
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Auflistung und Bewertung aller lhrer Ergebnisse

Erlauterungen

Zertifikat
Ein Zertifikat wird nur dann fur eine Messgrosse ausgestellt, wenn die Grundlagen fiir die Bewertung der Richtigkeit
durch die Richtlinie der Bundesarztekammer gegeben ist bzw. wenn eine Bewertung in Analogie zu dieser Richtlinie
(s. Hinweise zur Auswertung) moglich ist, und wenn beide Ergebnisse innerhalb der vorgegebenen Grenzen liegen.
(Kennzeichnung unter B: +)

Teilnahmebescheinigung
In der Teilnahmebescheinigung sind alle Messgrossen aufgefiihrt, welche die Liste auf dieser Seite enthalt.
Wenn alle untersuchten Messgréssen im Zertifikat aufgefihrt sind, entfallt der Ausdruck einer Teilnahmebescheinigung.

Zeichenerklarung: B=Bewertung, M=Methoden-Nr., E=lhr Ergebnis, D=Abweichung (E-ZW) Bewertung: + = erflillt (Quotient | D/Dmax | <= 1.0 )
Dmax=Betrag der maximal zuléssigen Messabweichung, z. T. vorgegeben durch die - = nicht erfiillt (Quotient | D/Dmax | > 1.0
Anlage 1 der jeweils giiltigen Richtlinie der BAK. + = Bewertung entfallt aus analytischen
ZW=Zielwert, ggf. Referenzmethodenwert o. Sollwert, UG | OG = untere bzw. obere Grenze oder technischen Griinden
B(M E D/Dmax ZW UG oG
Kreatinin| +| 1]A 105 0.25 995 | 78.6 121
[mgrdl] B 106 0.18 102 | 80.5 124
Gesamtprotein| +| 4/A 135 0.09 132 100 165
[mgrdl] B 161 0.02 160 121 199
al-Mikroglobulin| +| 2|A  7.20 0.03 710 3.97| 103
[mg/di] B 0.500 0 0.500 0| 2.00
Albumin| +| 2|A 995 | -0.27 107 78.9 135
[mg/di] B 974 -0.24 104 77.0 132
IgG|+| 2|A 13.9| -0.02 14.0| 9.80 18.2
[mg/di] B 394 0.43 348 | 243| 453
Proteinurie| +| 1|A Ch. 13 Ch. 13,
[ohne] B Ch. 16 Ch. 16,
pH-ST| +| 2(A 6 6 5 6,5
[ohne] B 7 7 6,5 8
EiweiR-ST| +| 2|A Ch. 4 Ch.4| Ch.3| Ch. 4
[ohne] B Ch.4 Ch.4| Ch.3| Ch. 4
Glucose-ST|+| 2|A Ch.4 Ch.4| Ch.4| Ch.5
[ohne] B Ch.1 Ch.1| Ch.1| Ch.1
Hamoglobin-ST| +| 2|A Ch. 2 Ch.2| Ch.1| Ch.2
[ohne] B Ch.4 Ch.4| Ch.4| Ch.4
Leukozyten-ST|+| 2|/A Ch.1 Ch.1| Ch.1| Ch.1
[ohne] B Ch.1 Ch.1| Ch.1| Ch.1
Keton-ST| +| 2|A Ch.1 Ch.1| Ch.1| Ch.1
[ohne] B Ch.1 Ch.1| Ch.1| Ch.1
Nitrit-ST| + | 2|[A  neg neg neg neg
[ohne] B neg neg neg neg
Bilirubin-ST| +| 2|A Ch. 1 Ch.1| Ch.1| Ch.1
[ohne] B Ch.1 Ch.1| Ch.1| Ch.1
spez. Gew.-ST| +| 2|A 1.015 0.50 1.010 | 1.000 | 1.020
[g/ml] B 1.010 0 1.010 | 1.000 | 1.020
Urobilinog.-ST| +| 1|/A Ch. 1 Ch.1| Ch.1| Ch.1
[ohne] B Ch.1 Ch.1| Ch.1| Ch.1
Diagn.-Graph A| £| 1|A 948
[mg/g Krea] B 68.6
Diagn.-Graph B[ +| 1]A 919
[mg/g Krea] B 4.72
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et Kreatinin [ Probe A (RMW =99.5 mg/dl) ]
Methode Alle Methoden M Kit N Min 16P 50.P 84.P Max 50 100 150
~ Alle 710 0.099 939 981 103 99419 +
Erfolgsquote 98,3 % Ausreisser 9 14 62 880 918 940 981 104 k
° B 1 30 279 880 959 100 104 9230 4+
1 38 48 820 916 970 990 103 -+
° 1 43 36 892 907 932 9638 101 t
1126 6 966 98.2 104 1
1328 14 868 922 958 103 930 +
2 4 23 900 927 958 971 990 1
150 2 30 163 888 950 990 103 118 +
2 38 12 957 984 998 103 103 k
2 43 25 0099 956 987 102 99419 +
2 126 3 957 97.3 102 1
° 2 328 4 950 95.8 99.3 |
4 30 10 931 945 101 106 107 -+
4 38 4 950 99.1 100 |
[ Probe B (RMW = 102 mg/dl) ]
oi 100 M Kit N Min 16.P 50.P 84.P Max 50 100 150
Alle 710 0103 971 101 107 102631 +
1 4 62 914 944 97.7 101 107 +
1 30 279 420 991 103 108 9900 1)
1 38 48 848 953 996 103 15 +
1 43 36 913 941 965 100 104 t
1126 6 101 104 108 |
1328 14 926 968 99.6 109 119 -
2 4 23 931 963 987 996 104 1
° 50 2 30 163 102 984 102 107 127 +
2 38 12 99 101 104 106 108 t
2 43 25 0103 996 102 106 102631 t
2 126 3 980 99.6 102 1
o e 2 328 4 987 101 103 |
‘ i ‘ 4 3 10 99 90 103 108 110 +
A 50 100 150 mg/dl 4 38 4 973 100 102 1
Die Abweichung Ihrer Ergebnisse vom Median des A 50%
Teilnehmerzahl 710 zugehdrigen Unterkollektives (Kit) betragt: B 25%
Probe/Einheit A mg/dl B Andere Kits (Anzahl):
Mittelwert 98.0 102 1-28(1), 1-40(1), 1-99(2), 1-108(2), 1-128(1), 2-07(1), 2-12(1), 2-25(1), 2-37(1), 2-99(1), 2-335(1), 3-08(2),
Standardabweichung 5.13 5.50 3-30(1), 4-04(2), 4-43(2), 4-129(1),
Variationskoeffizient 5.24 5.41
Analyt  Gesamtprotein [L_Probe A (mgran ]
Methode  Alle Methoden M Kit N Min 16.P 50.P 84.P Max 100 150 200
’ Alle 597 0176 130 135 171 1256 +—
Erfolgsquote 97,3 % Ausreisser 7 14 11 166 169 171 176 177 F
%9 B 1 30 47 124 128 133 136 158 +
2 3 3 129 133 133 |
4 4 54 155 169 173 177 187 3
4 30 316 130 129 132 135 1256 D
5 4 10 0176 122 169 177 178 —t
5 3 21 127 129 132 136 139 t
| 250 5 38 47 121 165 171 178 185 +
° 5 43 53 158 162 165 169 175 t
5 126 5 189 190 197 |
° 5328 17 152 163 169 173 176 +
J. 8
Pe
a | 500 [ Probe B [mg/di] ]
‘. ‘#ﬁ M Kit N Min 16.P 50.P 84.P Max 100 150 200 250
° ° ° Alle 597 0202 157 162 195 39 —
° ®
L4 1 4 11 191 196 199 21 21 -
o ° 1 30 47 608 156 160 165 186 t
150 2 30 3 156 159 161 1
4 4 54 183 190 200 208 219 -+
4 30 316 157 156 160 163 180 0
5 4 10 0202 145 198 208 209 —+t
o 5 3 21 151 154 159 161 165 1
5 38 47 168 189 195 203 217 +
100 5 43 53 166 181 186 190 195 t
5126 5 207 220 228 |
5328 17 182 183 189 193 206 1
Die Abweichung Ihrer Ergebnisse vom Median des A 23%
° zugehdrigen Unterkollektives (Kit) betragt: B 0:7 %
" " T Andere Kits (Anzahl):
100 150 200 mg/dl 1-38(1), 1-43(2), 2-04(1), 3-30(2), 5-13(1), 5-53(1), 5-108(1), 5-128(2), 8-08(2),
A
Teilnehmerzahl 597
Probe/Einheit A mg/dl| B
Mittelwert 145 172
Standardabweichung 18.7 18.8
Variationskoeffizient 12.9 11.0
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~

[ Probe A [mg/dI]

Analyt al-Mikroglobulin
Methode Alle Methoden M Kit N Min 16P 50.P 84P Max 0 5 10 15
’ Alle 167 0126 700 759 809 17.0 +
Erfolgsquote 97,6 % Ausreisser 1 13 6 149 15.7 17.0 1
) B 1 28 66 6.15 7.61 790 818 893 1
1 30 3 73 745 8.05 |
1 43 3 769 7.92 8.13 |
L 2,50 2 30 69 0126 673 710 728 152 0
2 140 16 748 749 775 1A 7.99 1
2 156 3 716 718 8.35 |
2,00 [ Probe B [mgldI]
° M Kit N Min 16.P 50.P 84.P Max o 05 1 15 2 25
Alle 167 0 0360 0500 122 749 +—
) F150 0 13 6 109 113 122 I
1 28 66 0340 0927 114 133 176 —+
° 1 30 3 0.288 0.360 0.440 |
Vo T . 1 43 3 128 1.36 7.49 1
L4 ¢ r 1,00 2 30 69 0 0330 0500 0500 115 -0
° 2 140 16 0.050 0430 0433 0451 0.500 |
2 156 3 0463 0.496 0.500 1
Die Abweichung lhrer Ergebnisse vom Median des A 14%
5 r 0,50 zugehérigen Unterkollektives (Kit) betrégt: B 0%
° ° ??g&q? Kits (Anzahl):
° - 0,00
F -0,50
0,0 5,0 10,0 15,0 mg/dl
A
Teilnehmerzahl 167
Probe/Einheit A mg/dl B
Mittelwert 7.81 0.751
Standardabweichung 1.85 0.388
Variationskoeffizient 23.7 51.7
eyt Albumin [ Probe A [mg/dI]
Methode Alle Methoden M Kit N Min 16.P 50.P 84.P Max 50 100 150 200
- Alle 509 0.101 986 108 "7 1192 -+
Erfolgsquote 95,8 % Ausreisser 6 113 4 107 11 140 1
9 B 1 28 26 913 11 122 130 137 —+
1 30 6 107 1M 17 |
1 43 5 950 17 120 1
F 200 2 4 41 04101 10 14 17 130 1
2 30 309 740 999 107 12 125 0oF
2 38 33 858 13 120 126 132 +
2 43 40 878 921 953  98.2 108 1
° 2 140 6 118 122 128 |
2 328 6 454 116 131 1
3 4 4 110 1m 115 1
L 150 3 30 9 937 100 106 19 126 +
[ Probe B [mg/dI]
M Kit N Min 16.P 50.P 84.P Max 50 100 150 200
Alle 509 0.115 96.7 105 16 1170 -+
L 100 1 13 4 103 12 127 |
1 28 26 103 10 122 130 138 -+
1 30 6 102 108 11 1
1 43 5 321 103 13 |
2 4 41 0115 12 17 121 132 +
2 30 309 466 98.8 104 109 172 (17 3
2 38 33 0700 108 13 18 129 +
2 43 40 262 88 91.0 944 116 ]
. r 50 2 140 6 113 17 18 I
2 328 6 259 18 128 1
° 3 4 4 115 16 121 |
o 3 30 9 998 100 103 13 17 +
o Die Abweichung lhrer Ergebnisse vom Median des A 6.7%
T T T T zugehdrigen Unterkollektives (Kit) betragt: B -6.4 %
50 100 150 200 mg/dl -
A Andere Kits (Anzahl):
1-04(3), 1-38(1), 1-140(1), 2-08(1), 2-126(1), 2-156(3), 2-335(1), 3-38(1), 3-40(1), 3-43(1), 3-328(1), 4-30(1),
6-30(1), 6-44(3),
Teilnehmerzahl 509
Probe/Einheit A mg/dl B
Mittelwert 108 106
Standardabweichung 10.0 12.9
Variationskoeffizient 9.27 12.2
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. IgG [ Probe A[mg/dI] ]
Methode  Alle Methoden M Kit N Min 16P 50.P 84P Max 5 10 15 20 25
’ Alle 163 0.139 133 14.0 146 175 +
Erfolgsquote 97,5 % Ausreisser 0 1187 130 13.6 14.7 1
B 1 28 69 107 131 14.0 144 16.0 4
1 30 5 130 14.5 14.8 1
1 43 2 139 141 14.2 1
1 140 2 130 8.55 15.8 |
2 30 61 0139 135 14.0 14.6 15.1 13
2 140 14 123 126 134 16.3 17.5 +—
- 60
[ Probe B [mg/di] J
M Kit N Min 16.P 50.P 84.P Max 20 40 60
Alle 163 326 333 36.7 39.3 455 -+
—e 1 13 7 297 338 394 1
.. 1 28 69 328 371 38.6 398 455 1
o © ° L 40 1 30 5 326 34.6 38.0 |
(4 1 43 2 366 36.9 372 |
1 140 2 326 20.8 38.2 |
° ° 2 30 61 309 329 348 365 453 +0
'y 2 140 14 288 306 344 38.0 39.2 -+
Die Abweichung lhrer Ergebnisse vom Median des A -07%
zugehdrigen Unterkollektives (Kit) betragt: B 13 %

Andere Kits gAnzahI :
1-328(1), 2-28(1), 2-156(1),

°
o o
0,0 5,0 10,0 15,0 20,0 25,0 mg/dl
A
Teilnehmerzahl 163
Probe/Einheit A mg/dl| B
Mittelwert 13.8 36.3
Standardabweichung 1.82 3.89
Variationskoeffizient 13.3 10.7

Analyt Proteinurie

Methode  Alle Methoden - Auswertung der Beurteilungsschlissel -
Probe A Probe B

- normale Proteinausscheidung - normale Proteinausscheidung
5 glom. Proteinurie (a1-Mikroglobulin <14mg/g Krea.!) 25 glom. Proteinurie (a1-Mikroglobulin <14mg/g Krea.!)

® 121 glomerulaere Proteinurie und tubulaere Proteinurie 4 glomerulaere Proteinurie und tubulaere Proteinurie
1 tub. Proteinurie (z.B. bei tubulo-interst. Nephropathie) - tub. Proteinurie (z.B. bei tubulo-interst. Nephropathie)
- praerenale Proteinurie (z. B. Bence-Jones Proteinurie) - praerenale Proteinurie (z. B. Bence-Jones Proteinurie)
- postrenale Proteinurie (z. B. bei postrenaler Blutung) O] 102 postrenale Proteinurie (z. B. bei postrenaler Blutung)
- andere Konstellationen 1 andere Konstellationen

Teilnehmerzahl 128 [Erfolgsquote 71 %]
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Analyt  pH-ST Analyt  EiweiB-ST
Methode  Alle Methoden Methode  Alle Methoden
Probe A Probe 2 2 2 2 1 Methode
obe A 30 145 40 146 30 andere alle
O 7 O 10 pH Wert 5 - 2 - 1 - 3 6 negativ
O 410 21 pHWert55 1 1 2 - 1 0 5 schw./grenzw. pos.
O| 51 |®| 545 pHWert6 o
O 110 61 pHWert6,5 2 5 3 3 1 5 19 positiv
- 2 pHWert7 ®| 25 149 117 23 32 118 664 stark positiv
- 1 pHWert7,5
- - pHWert8
- - pHWert 8,5
- - pHWert9
Probe 2 2 2 2 1 Methode
Probe B B 30 145 40 146 30 andere alle Kit
- - pHWerts 3 3 1 1 - 3 11 negativ
1_ 4 p: xez 2’5 1 1 1 - - 0 3 schw./grenzw. pos.
o] el
@) 210 7 pHWert6,5 O 2 4 3 3 2 4 18 positiv
32 317 H Wert 7 7 stark positiv
O ® p ®| 222 149 11 23 32 19 662 k positi
O| 17|O]| 213 pHWert7,5
O| 1|O| 98 pHWerts
- 1 pHWert8,5
- - pHWert9
visuell optisch-automatisiert
Teilnehmerzahl 703 Teilnehmerzahl 694
Analyt Glucose-ST Analyt Hamoglobin-ST
Methode  Alle Methoden Methode  Alle Methoden
Probe 2 2 2 2 1 Methode Probe 2 2 2 2 1 Methode
A 30 145 40 146 30 andere alle G A 30 145 40 146 30 andere alle
2 2 2 - - 0 6 <50 mydl O| 185 148 8 18 27 114 577 negativ
1 1 - 1 - 0 3 50-99 mg/di ® 33 5 36 8 6 10 98 5-12 Erysiul
- 4 14 5 - 1 34 100-299 mg/d 6 1 - 1 4 1 13 13 - 50 Erys/ul
@® 43 115 68 20 M 73 330 300-999 mg/di 2 1 1 - - 1 5 > 50 Erys/ul
O| 180 35 38 1 23 41 318 >=1000 mg/dl
Probe 2 2 2 2 1 Methode Probe 2 2 2 2 1 Methode
5 30 145 40 146 30 andere alle G R 30 145 40 146 30 3andere alle G
225 155 120 26 32 124 682 <50 mg/di 4 6 1 1 - 1 13 negativ
- - - - 1 0 1 50-99 mg/dl - - - - - 1 1 5- 12 Erys/ul
- - 2 - - 1 3 100-299 mg/d 4 6 5 3 - 2 20 13- 50 Erysful
- 1 - 1 - 0 2 300-999 mg/di 218 144 116 23 38 122 661 > 50 Erys/ul
1 - - - - 0 1 >=1000 mg/di

Teilnehmerzahl 691 Teilnehmerzahl 695
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Analyt  Leukozyten-ST Analyt  Keton-ST
Methode  Alle Methoden Methode  Alle Methoden
Probe 2 2 2 2 1 Methode Probe 2 2 2 2 1 Methode
A 30 145 40 146 30 andere alle i A 30 145 40 146 30 andere alle i
223 156 121 27 35 127 689 negativ 227 156 121 26 32 123 685 negativ/Spur
3 - - - - 0 3 5-50 ful - - - - - 1 1 5.- 49 mg/dl
- - - - 1 51 - 250 ful - - - - - 0 0 >=50 mg/d|
- - - - - 0 0 > 250 ful
Probe 2 2 2 2 1 Methode Probe 2 2 2 2 1 Methode
R 30 145 40 146 30 andere alle e 5 30 145 40 146 30 andere alle i
222 156 121 27 36 126 688 negativ 227 156 121 26 32 123 685 negativ/Spur
4 - - - - 4 5-50 /ul - - - - - 1 1 5 - 49 mgfdi
- - - - - 0 0 51 - 250 ful - - - - - 0 0 >=50 mg/d|
- - - - - 1 1 > 250 ful
Teilnehmerzahl 693 Teilnehmerzahl 686
Analyt Nitrit-ST Analyt Bilirubin-ST
Methode  Alle Methoden Methode  Alle Methoden
Probe 2 2 2 2 1 Methode Probe 2 2 2 2 1 Methode
A 30 145 40 146 30 andere alle G A 30 145 40 146 30 andere alle i
224 156 120 27 34 125 686 negativ 226 155 117 27 33 124 682 negativischwach
3 - 1 - - 0 4 positiv - 1 - - - 0 1 mittel
- - - - - 0 0 stark
Probe 2 2 2 2 1 Methode Probe 2 2 2 2 1 Methode
R 30 145 40 146 30 andere alle e R 30 145 40 146 30 andere alle i
227 156 120 27 34 125 689 negativ 226 156 117 27 33 123 682 negativischwach
- - 1 - - 0 1 positiv - - - - - 0 0 mittel
- - - - - 1 1 stark
Teilnehmerzahl 690 Teilnehmerzahl 683
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Analyt  spez. Gew.-ST [L_Probe A [gimi ]
Methode  Alle Methoden M Kit N Min 16.P 50P 84P Max 11,01 1,02 1,03 1,04
- ~ Alle 665 0.001 1.01 1.02  1.02 1020 —+
Erfolgsquote 96,0 % Ausreisser 16 130 19 101 102 102 102 1015 1
o) 9 B 199 12 101 101 102 1.02 102 -+
1145 6 1.01 1.01 1.01 1
r104 2 13 15 100 1.01 1.01 1.01 1.01 1
2 30 218 0001 101 1.02 1.02 1015 -
2 33 9 101 101 1.01 1.02  1.02 —
2 .37 7 101 1.02 1.02 1
| 103 2 40 120 0001 102 102 102 103 -
’ 2 43 9 101 101 101 101 1.02 D
2 64 7 0.001 1.01 1.02 |
2 99 18 100 101 102 1.02 1.02 4+
2 127 11 101 101 1.01 1.02  1.03 —
r1,02 2 145 155 101 101 101 101 1013 +
2 146 28 101 101 1.01 1.01 1.02 1
P 4o [ Probe B [g/mI] ]
M Kit N Min 16.P 50.P 84.P Max 09 1 1,01 1,02 1,03
Alle 665 0.001 1.01 1.01 1.02 1015 +—
L 100 1.3 19 101 101 101 102 1005 —+
’ 199 12 101 101 1.01 1.02  1.02 +—
1145 6 1.01 1.01 1.01 1
2 13 15 101 101 1.01 1.01 1.02 |
2 30 218 0001 101 101 1.02 1015 —+—
F099 2 33 9 101 101 1.01 1.02  1.02 +—
2 .37 7 101 1.01 1.01 1
2 40 120 0.001 1.01 1.02 102 111 —4—
2 43 9 101 101 101 101 1.01 0
l ogg 2 64 7 0.001 1.01 1.02 |
’ 2 9 18 100 101 101 102 1.02 —+
o 2 127 11 101 101 1.01 1.02  1.02 —4—
‘ ‘ ‘ ‘ ‘ ‘ ‘ 2 145 155 101 101 101 101 10N 1
0,99 1,00 1,01 1,02 1,03 1,04 105 gml 5 146 28 100 101 101 101 101 i
Die Abweichung lhrer Ergebnisse vom Median des A 0.0%
Teilnehmerzahl 665 zugehdrigen Unterkollektives (Kit) betragt: B '0 %
Probe/Einheit A g/mi B Andere Kits (Anzahl):
Mittelwert 1.01 1.01 1-12(1), 1-34(1), 1-40(5), 1-127(4), 1-160(1), 2-12(2), 2-17(1), 2-25(5), 2-28(2), 2-34(3), 2-140(1), 2-164(5),
Standardabweichung 0.003 0.003
Variationskoeffizient 0.349 0.381
Anayt  Urobilinog.-ST Analyt  Diagn.-Graph A
Methode  Alle Methoden Methode
Przbe 3§ 14§ 4§ 142 3(1) andere alle mi(:thode a1-Mikroglobulin mg/g Krea
[ | I I 10k
225 155 114 26 33 123 676 normal
1 = primare Glomerulopathie
- - 2 - - 0 2 24 mg/dl 2 = sekundare Glomerulo-/Nephropathie
- - - - - 0 0 >4 mg/dl 3 = tubulo-interstitielle Nephropathie
1000
o
3 /
A/P 100
°
Probe 2 2 2 2 1 Methode
5 30 145 40 146 30 andere alle G 5
225 156 114 26 33 123 677 normal 1
- -2 - - 0 2 24 mg/di 10
- - - - - 0 0 > 4 mg/dl
»
10 100 1000 10k 100k
Albumin mg/g Krea
Teilnehmerzahl 149
Abszisse/Ordinate Albumin mg/g Krea al-Mikrogl.
Median 1092 76.7
Teilnehmerzahl 679




Analyt Diagn.-Graph B
Methode

a1-Mikroglobulin mg/g Krea

[ | I I 10k
1 = primare Glomerulopathie ®
2 = sekundare Glomerulo-/Nephropathie
3 = tubulo-interstitielle Nephropathie
1000
3 /’
4// 100
2
1
L 10
° D
10 100 1000 10k 100k
Albumin mg/g Krea
Teilnehmerzahl 149
Abszisse/Ordinate Albumin mg/g Krea al-Mikrogl.
Median 1019 5.10
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